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下痢原性大腸菌の検査法
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下痢原性大腸菌検査の問題点
 病原性関連遺伝子陽性を根拠に同定して良いのか

• 毒素/毒素遺伝子陽性：EHEC, ETEC

• ipaH/invE 陽性：EIEC or Shigella

• eae 陽性：EPEC or Escherichia albertii

 PCRの標的遺伝子 どこまで調べれば良いのか

• aggR 陰性EAEC

• 未知の病原因子による事例を見落とす可能性

 血清型別

• 大腸菌の抗原間には交差反応がある

血清型別, 生化学的性状試験が必要

分離株の異同はgenotypingで判定可能



大腸菌 O-genotyping 法：PCRによるO血清群同定法

A complete view of the genetic diversity of the Escherichia coli 
O-antigen biosynthesis gene cluster.

Iguchi A, Iyoda S, Kikuchi T, et al.

DNA Res. 2015, 22: 101-107.

Escherichia coli O-Genotyping PCR: a Comprehensive and Practical 
Platform for Molecular O Serogrouping.

Iguchi A, Iyoda S, Seto K, et al.

J Clin Microbiol. 2015, 53: 2427-2432.



リポ多糖
（LPS）

リピドA

コア多糖

O抗原(糖鎖)

外膜

ペリプラズム

内膜

染色体

ori

hiswca

Ｏ抗原コード領域

サイズ
遺伝子数

: 8 - 20 kb

: 10 – 20 個

大腸菌のO抗原

PerNAc

Fuc

Glc

GalNAc

O157
O111

Gal

GalNAc

GlcNAc

Col

Glc

Rha

GlcNAc

FucNAc

O26

糖鎖ユニット



全184種類:
76, データベースから収集; 108, 独自に決定

大腸菌O抗原コード領域遺伝子群

Iguchi A et al. DNA Res. (2015)
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Iguchi A et al. J Clin Microbiol. (2015)
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Iguchi A et al. J Clin Microbiol. (2015)
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主要O血清群と病原性遺伝子を

1チューブ（1反応）で判定可能

Iguchi A et al. (unpublished)
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効率的検査系の確立



特異性の評価

菌株の種類 供試菌株数 O血清群の種類
（O14とO57は除く ）

O-genotype

との一致率

O血清群参考株
SSI由来

182 182
100%

(182/182)

野生株
国内分離株

およびSSIｺﾚｸｼｮﾝ
575 174

90.8%
(522/575)

Iguchi A et al. J Clin Microbiol. (2015)



Og タイピングの感染研での活用方針

・ 地衛研データ（デンカ抗血清による型別結果）との整合性確認：

Og型と一致した場合： SSI血清を用いた確認は省略.

Og型が不一致または OUT/OgUT の場合： 抗血清で確認.

Ogタイピングを実施される場合のお願い：

1) Ogタイピングで型別された場合はその旨をお知らせ下さい
（例： Og157）.

2) 血清型別結果と一致しない例がありましたらお知らせ下さい. 


